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บทคัดยอ 
 

โรคราน้ําคางในแตงกวามีสาเหตุเกิดจากเช้ือรา Pseudoperonospora cubensis (Berk.& M. A. 
Curtis) Rostovzev. เปนโรคหน่ึงท่ีมีความสําคัญและกอใหเกิดความเสียหายทางเศรษฐกิจในแหลง
ผลิตแตงกวาในทุกภาคของประเทศไทย การวิจัยคร้ังนี้มีวัตถุประสงคเพื่อ (1) ศึกษาลักษณะทาง
สัณฐานวิทยาของเช้ือรา (2) จําแนกเช้ือสาเหตุโรคราน้ําคาง (3) ศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรม
ของเช้ือ 

เช้ือราสาเหตุโรคราน้ําคางท่ีใชในการวิจัยไดจากการเก็บรวบรวมจากแปลงปลูกแตงกวาท่ีพบ
มีการเขาทําลายของเช้ือตามธรรมชาติในจังหวัดลําปาง ลําพูน และ เชียงใหม ชวงระหวางป พ.ศ. 
2551-2552 จํานวน 11 ไอโซเลท เพ่ือศึกษาลักษณะทางสัณฐานวิทยาของเช้ือราจากรูปราง และวัด
ขนาดของเช้ือดวยกลองจุลทรรศนแบบใชแสง จําแนกเช้ือจากการทดสอบปฏิกิริยาการเกิดโรคในชุด
พืชอาศัย จํานวน 10 ชนิด และศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมของเช้ือดวยเคร่ืองหมายดีเอ็นเอ  

ผลการวิจัยพบวากานชูสปอรแรงเจียมของเช้ือรามีความยาวระหวาง 255.3 -323.9 μm   และ
มีฐานโปงออก ขนาดเฉล่ียของสปอรแรงเจียมคือ 25.8-31.9 x 16.9-20.1 μm รูปรางแบบรูปรี รูปไข  
หัวกลับ และรูปไข สีน้ําตาลออนถึงน้ําตาลเขม การทดสอบเช้ือราบนชุดพืชอาศัยพบวาเช้ือท้ังหมดถูก
จําแนกเปนพาโทไทปท่ี 3 และสามารถเขาทําลายแตงกวา แตงกวาดอง และแตงไทยได แตไมสามารถ
เขาทําลายฟกทอง น้ําเตา และบวบ ผลวิจัยยังพบวาความหลากหลายทางพันธุกรรมของเช้ือราสามารถ
จําแนกออกเปนกลุม 1 และกลุม 3   
คําสําคัญ: เช้ือราน้ําคาง โรคราน้ําคางแตงกวา การจําแนกเช้ือ ความหลากหลายทางพันธุกรรม 
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ABSTRACT 

 
Cucumber downy mildew, caused by Pseudoperonospora cubensis (Berk.& M. A. Curtis) 

Rostovzev., is one of the most economically important cucumber diseases in the cultivated regions 
in Thailand. The objectives of this research included: (1) to study the morphology of cucumber 
downy mildew, (2) to identify the pathotype of fungal isolates, and (3) to categorise the genetic 
diversity of the isolates.  

Eleven isolates of P. cubensis from natural infection in cucumber were collected from three 
northern provinces (Lampang, Lamphun and Chiangmai) during 2008-2009 and examined as 
follows. Through a light microscope, the morphology of fungal isolates were examined and 
measured. Interactions between the ten differential hosts to downy mildew were examined to 
identify pathotypes of the isolates. Finally, DNA markers were used to determine their genetic 
diversity.  

The study found that the length of sporangiophore ranged between 255.3 and 323.9 μm 
with bulbous base and the average size of a sporangium was 25.8-31.9 x 16.9-20.1 μm. Their colors 
ranged from pale brown to dark brown with ellipsoidal, obovoid and ovoid shapes. The isolates 
were pathogenically tested and classified as Pathotype 3. Further, the isolates could infect cucumber 
muskmelon, oriental pickling melon and pickling melon (Cucumis sativus, C. melo var. reticulatus, 
C. melo var. conomon and C. melo var. acidulus) but not watermelon (Citrulls lanatus), squash and 
pumpkin (Cucurbita spp.). Finally, the isolates’ genetic diversity clustered in two groups: 1 and 3.  
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